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Ozet

Ulkemiz konumu ve sahip oldugu farkl cografik ozellikler nedeniyle hayvan gesitliligi
agisindan oldukga zengin bir tlkedir. Aragtirma bulgular:, uzman degerlendirmeleri ve gegsitli
anketlerden elde edilen bilgiler 1s1831nda son 50 yilda ciftlik hayvanlar: genetik kaynaklarinda
ciddi kayiplarin meydana geldigi agiktin Oysaki hayvan genetik kaynaklar hayvancihigin
gelismesi ve hayvansal tretim acisindan ¢ok 6nemlidir. Molekiiler ve arkeolojik caligmalar
koyun, keci ve sigir gibi evcil hayvanlarin Anadolu’dan evcillestirildigini gostermektedir.
Topraklarimizda mevcut bulunan bu dogal mirasi korumak toplumsal bir gorevdir. Ulkemiz
hayvan genetik kaynaklarinin karakterize edilmesi ve biyobankalarda korunmasina yonelik
olarak TUBITAK MAM’in yuriticuliigiinde ¢ok sayida proje gerceklestirilmistir. Bu projeler
genetik kaynaklarin korunmasi ¢aligmalarina énderlik edecek nitelikte olup, ilk “Ulusal Yerli
Hayvan Gen Bankalar” vyiiriitilen TURKHAYGEN-I projesi kapsaminda kurulmustur.
“Ulusal Biyogesitliligin ve Gen Kaynaklarinin Korunmasi Hedefleri Dogrultusunda Biytik
Memeli Tiurlerinin Aragtirlmasi, Korunmasi ve Yonetimi” projest kapsaminda bazi yaban
hayvanlarinin genetik karaterizasyonlar: gerceklestirilerek, biyobankalar: kurulmustur.
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Abstract

Due to its location and different geographical features, our country is a very rich country in
terms of animal diversity. In the light of research findings, expert evaluations and information
obtained from various surveys, it is clear that serious losses have occurred in farm animal genetic
resources in the last 50 years. However, animal genetic resources are very important for the
development of animal husbandry and animal production. Both molecular and archaeological
studies show that domestic animals such as sheep, goats and cattle were domesticated from
Anatolia. It is a social duty to protect this natural heritage in our lands. Numerous projects
have been carried out under the direction of TUBITAK Marmara Research Center to
characterize animal genetic resources of our country and protect them in biobanks. These
projects will lead the efforts to protect genetic resources, and first “National Domestic Animal
Gene Banks” were established within the scope of the TURKHAYGEN-I project. Within the
scope of the “Research, Conservation and Management of Large Mammal Species in the
context of National Biodiversity and Gene Resources Conservation Goals” project, genetic
characterization of some wild animals was carried out and biobanks were established.
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1. Giris
1.1. Ulusal Hayvan Genetik Kaynaklarimiz

Biyogesitlilik bir yasam ortamindaki canli tiirlerini, bu canhlara ait genetik 6zellikleri, habitatlar:
ve bu habitatlarda gergeklesen ekolojik iligkilerin zenginligini ifade eden bir kavramdir (Cepel,
1997). Bir bolgedeki genlerin, tirlerin, ekosistemlerin ve ekolojik olaylarin olugturdugu bir buitiin
olarak da tanimlanabilen biyocesitliligi (Isik, 1997) simgeleyen dort temel 6ge bulunmaktadir
(Gepel, 1997);

* Tir gegsitliligi

* Genetik gesitlilik

» Habitat gesitliligi

* Ekosistemlerin iglevsel agidan ¢esitliligi

Ttrkiye, Akdeniz, Avrupa-Sibirya ve Iran-Turan olmak iizere ti¢ farkh biyocografik bolge ve
bu bélgelerin gecis kusaklarina sahip oldugundan (Sekil 1) farkli ekosistemler ve habitatlar
barindirmakta ve bu durum biyogesitlilik agisindan zenginlige yol agmaktacir. Ulkemiz,
diinyada tretimi ve yetistirilmesi yapilan bir¢ok bitki ve hayvan tirtinin yabani atasimin

kaynagi konumundadir.

B Akdeniz @ Avrupa-Sibirya I iran-Turan
Sekil 1. Tiirkiye’deki ii¢ biyocografya bolgest (1T0B, 2019).
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Turkiye, hayvan cesitliligi acisindan bakildiginda oldukca zengin bir tlkedir. Anadolu’nun
Asya, Avrupa ve Afrika kitalarinin kesisme noktasinda yer almasina bagh olarak ¢ok gesitli
cografi 6zelliklerin olugturdugu farkh ekosistemler farkli tirlerde hayvanlarin yagamasina
olanak vermekte ve Anadolu’da zengin bir hayvan ¢esitliligi ortaya ¢ikmaktadir. Ayrica, kuglarin
go¢ yolu tzerinde olmasi da kus turleri bakimindan zenginlik saglamaktadir. Denizlerimiz
ve Kizildeniz’den gelen tropik kokenli canlilar da tlkemizin hayvansal tir zenginligini
arttirmaktadir. Ayrica, goller ve akarsular da tatli su baliklar1 ve omurgasizlarin yasamasina

ortam saglayarak bu zenginlige katkida bulunmaktacir (OB, 2021).

Turkiye’de hayvan genetik kaynaklarinin varligi, dagilimi ve risk durumuna yonelik bilgiler
yeterli degildir. Arastirma bulgulari, uzman degerlendirmeleri ve ¢esitli anketlerden elde
edilen bilgiler 118inda son 50 yilda ciftlik hayvanlar genetik kaynaklarinda ciddi kayiplarin
meydana geldigi aciktir (FAO, 2019). Oysaki hayvan genetik kaynaklar1 hayvanciligin geligmesi
ve hayvansal iiretim agisindan ¢ok 6nemlidir. Diinya’da c¢iftlik hayvanlarimin yiiksek verim
ozellikleri yoniinden seleksiyonu agirlik kazanmigtir. Kiltiir irklarimin sadece verim 6zellikleri
tyilestirilmekte, bu irklarin ¢evre kosullarina dayanikhiliklar: ve hastalik direnclilikleri izerinde
durulmamaktachr. Iklim degigiklikleri, degisen cevre kosullari ve goc gibi faktorler kiiltiir
wklarmin gelecegini tehdit etmekte ve riske sokmaktadir. Bu durum genetik varyasyonu
koruyan ve ¢evre kosullarina (yiiksek rakim, kuraklik vb.) ve hastaliklara, kiiltiir irklarina oranla,
daha dayanikhi yerli wklarin 6nemini daha da artirmaktadir. Yerli evcil hayvanlar genetik
gesitliliklerini koruduklarindan gelecekte bagvurulabilecek kaynaklar olarak diisuntilmektedir.
Gerek molekiiler gerekse arkeolojik ¢aligmalar, diinyanin 6nemli gen merkezlerinden biri olan
Anadolu’nun koyun, keci, sigir ve domuz tirlerinin evcillestirildigi alanlarm biiyiik bolimint
blinyesinde barindirdigini gostermektedir (Ertugrul, 2015). Topraklarimizda mevcut bu dogal
mirast korumak en 6nemli toplumsal gorevdir.

Ulkemizde, hayvan genetik kaynaklari ulusal odak noktasi gorevi TAGEM biinyesinde
Hayvan Genetik Kaynaklar1 Arastirmalart Calisma Grubu Koordinatorligi tarafindan
yuritilmektedir. Hayvan genetik kaynaklarinin korunmasinda in situ koruma (Yerinde, dogal
yasam alaninda koruma) ve ex situ koruma (Dogal yagam alan1 diginda canli koruma veya
dondurarak saklama) yontemleri kullanilmaktadir. Ulkemizde, dogal yasam alani diginda canl
koruma faaliyetleri 1995 yiinda T.C. Tarim ve Orman Bakanhg: aragtirma enstittlerinde 6zel
koruma strileri olusturularak baglatilmistir. 2005 yilinda ise “Halk Elinde Koruma Programi”
devreye alinmistir. Bu faaliyetler kapsaminda, cok sayida ilde koyun, sigir, keci, manda, tavuk
ve Kafkas arn ki ile ipekbécegi hatlari koruma altina alinmugtie (https://docplayer.biz.
tr/29343120-Hayvan-genetik-kaynaklari-ulusal-strateji-ve-eylem-plani-tarimsal-arastirmalar-
ve-politikalar-genel-mudurlugu.html). Hayvan genetik materyallerinin gen bankalarinda
korunma ¢aligmalar ise ilk kez 2007 yilinda “Trkiye Yerli Hayvan Genetik Kaynaklarindan
Bazilarinin in vitro Korunmasi ve On Molekiiler Tamimlanmasi-I (TURKHAYGEN-I)” projesi
ile baglamugtir.
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1.2. TUBITAK Marmara Arastirma Merkezi’nde Ulusal Hayvan Biyogesitliligimizin

Korunmasi Kapsaminda Gergeklestirilen Galismalar

TURKHAYGEN-I Projesi

crmiom

Sekil 2. TURKHAYGEN-I projesinde ¢alsilan hayvan tiirlerine ait irnek gorseller

2007-2012 yillar1 arasmda TUBITAK MAM’da Prof. Dr. Sezen Aratn yoneticiliginde
TUBITAK 1007 programi destegiyle vyiiriitilen TURKHAYGEN-I projesi (KAMAG-
106G00)), tilkemizde ilk “Ulusal Yerli Hayvan Gen Bankalari”nin kuruldugu ve bu konudaki
¢aligmalara 6nciiltik etmis bir projedir. Projede, T.C. Tarim ve Orman Bakanhgi mugteri kurum
olarak yer almig olup, TUBITAK MAM Gen Miihendisligi ve Biyoteknoloji Enstitiist (yeni
adiyla Yagam Bilimleri Bagskan Yardimciligy) yoneticiliginde 'T.C. Tarim ve Orman Bakanhg:
Lalahan Hayvanciik Merkez Aragtirma Enstitisi (yeni adiyla Uluslararast Hayvancilik
Aragirma ve Egitim Merkezi) ve 10 iiniversite (ODTU, Istanbul Universitesi, Namk
Kemal Universitesi, Selguk Universitesi, Uludag Universitesi, Ankara Universitesi, Atatiirk
Universitesi, Adnan Menderes Universitesi, Ondokuz Mayis Universitesi, Hatay Mustafa
Kemal Universitesi) isbirligiyle gerceklestirilmistir. Projede, ilgili bakanligin 6ncelik verdigi risk
altinda bulunan yerli evcil hayvanlarin genetik kaynaklarini koruma altina alacak bankalar
olusturulmas, ele alan tiirlerin 6n genetik karakterizasyon ¢aligmalarinin yapilmasi, hayvan
genetigi ve biyoteknolojisi alaninda yeni teknolojilerin tilkeye kazandirilmasi, bu alanda kritik
aragtirmaci kiitlesinin olusturulmasi ve bilgi paylagimi amaglanmigtir. 13 koyun irki (Karayaka,
Herik, Gokceada, Karagiil, Morkaraman, Akkaraman, Kivircik, Tvesi, Dagl¢, Cinegapart,
Hemsin, Norduz, Sakiz), 5 kegi irki (Ankara, Honaml, Kilis, Kil, Norduz), 6 sigir irki (Boz,
Yerli Kara, Dogu Anadolu Kirmizisi, Gliney Anadolu Kirmizisi, Zavot, Yerli Giiney Sarisi), 5
at irki (Ayvacik Midillisi, Canik, Malakan, Hinis’in Kolu Kisasi, Cukurova) ve Anadolu mandast
olmak tizere beg tur ele alinmigtir (Sekil 2). Ttm tiirlerde mtDNA ve mikrosatellit markérler ile
on genetik karakterizasyon calismalar: gergeklestirilerek, 1rk i¢i ve irklar arasi genetik gesitlilik
belirlenmigtir. Elde edilen bulgular, irklarimizin zengin genetik ¢esitliligini ortaya ¢ikarmugtir.
Caligilan tiirlere ait DNA, embriyo, sperm ve hiicre bankalar hazirlanmigtir. TUBITAK MAM
ve T.C. Tarim ve Orman Bakanhg Uluslararasi Hayvancilik Arastirma ve Egitim Merkezi’nde
olmak tzere iki gen bankast kurulmustur. Bu bankalarda 1500 bireye ait DNA, hiicre, sperm
ve embriyo dondurulmus olarak saklanmaktadir (https://docplayer.biz.tr/29343120-Hayvan-
genetik-kaynaklari-ulusal-strateji-ve-eylem-plani-tarimsal-arastirmalar-ve-politikalar-genel-

mudurlugu.html; Koban, 2010).
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Anadolu Yerli Sigw Irklarimin Klonlanmas: Projesi (TUBITAK-TOVAG-1040360)

Sekil 3. Anadolu Yerli S Irklarun Klonlanmast projest kapsamanda elde edilenAnadolu Boz sigwr klonu
ve proje ekibu.

2005-2009 yillar1 arasmda TUBITAK MAM’da Prof. Dr. Sezen Arat'n yiriticiliginde
Istanbul ve Uludag Universitelerinin igbirligi ile TUBITAK 1001 programi destekli “Anadolu
Yerli Sigir Irklarimin Klonlanmas: Projesi” (TUBITAK-TOVAG-1040360) yiiriitilmiistiir. Bu
projede, sayilar: giin gegtikce azalan yerli sigir irklarimizin klonlama teknolojist ile tretilebilme
olanaklarinin aragtinlmasi amaclanmistir. Bu kapsamda, segilen ti¢ (Anadolu Boz Sigir, Giliney
Anadolu Kirmuzisi, Yerli Kara) irk tizerinde teknolojinin uygulanabilirligi test edilmis ve en az
bir canl klon buzag eldesi hedeflenmistir. Cekirdek kaynagi olarak TURKHAYGEN-I projesi
kapsaminda Tturkiye’de ilk defa kurulan hayvan gen bankasi hiicre materyalleri kullanilmugtir.
Yapilan ¢aligmalar sonucu, tim wrklarda klon embriyolar tiretilmig ve iretilen embriyolarin
aliclara transferi ile 100 giiniin tzerinde 7 gebelik elde edilmistir. Bunlardan best canli klon
buzag: ile sonuglanmigtir. Ttim diinyada yapilan ¢aliymalarda klon buzagilarin en az %8’inin
dogum sonrasi kaybedildigi bildirilmesine ragmen bu proje ¢ergevesinde dogan 5 klon buzag:
da gelisimlerini normal olarak strdiirmektedir. Bu ¢aliyma ile diinyada ilk kez Anadolu
Boz Sigirnin klonu tretilmigtir (Sekil 3). Yine ilk kez hayvan gen bankasinda dondurularak
saklanan hiicrelerden bir canh tretilebildigi gosterilmistir ve bu bilgi Dinya Gida ve
Tarim Organizasyonu (FAO) ile paylagilmisti. Bu baglamda, gen kaynaklarinin korunmasi
amactyla olusturulan bankalarda genetik materyal olarak hiicrelerin saklanmasinin etkili bir
yontem oldugu kamitlanmustir (Arat, 2008, 2011; https://www.tubitak.gov.tr/sites/default/
files/content_files/iletisim/tanitim_materyalleri/ardeb/basari_oykuleri/assets/common/
downloads/publication.pdf). Bu ¢alisma, kaybolma tehlikesi altindaki genetik kaynaklarin bu
yolla koruma altina alinabilecegi ve genetik ¢esitlilik yok olmadan muhafaza edilerek yillar
sonra gerektiginde bu kaynaklardan faydalanma imkan saglanabilecegini gostermesi acisindan
¢ok 6nemlidir.
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Ulusal Biyocesitliligin ve Gen Kaynaklarimin Korunmast Hedefleri Dogrultusunda
Biiyiik Memeli Tiirlerinin Arasturidmasi:, Korunmas: ve Yonetimi Projest

Sekil 4. Ulusal Biyogesitliligin ve Gen Kaynaklariim Korunmast Hedeflerr Dogrultusunda Biiyiik Memeli
Tiirlerinin Arastindmas, Korunmast ve Yonetimi projest kapsamunda ¢alisilan tiirlere ait drnek gorseller

TUBITAK MAM’da ulusal hayvan biyogesitliliginin korunmasina yonelik ¢alismalar sadece
evcil hayvanlarla sinirh kalmamigtir. Tirkiye faunasinda yer alan yaban hayvanlarimin bir kism
icin (bitylik memeliler) DNA ve hiicre bankalarimin kurulmas: bir ilk olarak yine TUBITAK
MAM’da Dog. Dr. Evren Koban Bagtanlar'in yoneticiliginde “Ulusal Biyogesitliligin ve Gen
Kaynaklarinin Korunmasi Hedefleri Dogrultusunda Biiytik Memeli Turlerinin Arastirilmast,
Korunmast ve Yonetimi” projesi ile gerceklestirilmistir. 2010-2015 yallar1 arasmda TUBITAK
1007 programu tarafindan desteklenen TUBITAK MAM i yénetici, T.C. Cevre, Schircilik ve
Iklim Degisikligi Bakanhg’nin miigteri kurum olarak yer aldigi ve Selcuk Universitesi, Afyon
Kocatepe Universitesi ve Aksaray Universitesinden aragtirmacilarm igbirligiyle yiiriitiilen
projede Tirkiye’nin yaban hayatinin énemli bir parcas: olan buyiik memelilerin genetik olarak
tanmimlanmasi ve koruma planlarina katki saglanmasi amaglanmigtir. Projede, yaban koyunu
(Ovis gmeling), yaban kecist (Capra aegagrus), ceylan (Gazella gazella), alageyik (Dama dama), kizil
geyik (Cervus elaphus), karaca (Capreolus capreolus), gengel boynuzlu dag kegisi (Rupicapra rupicapra),
karakulak (Caracal caracal), boz ay1 (Ursus arctos), vasak (Lynx lynx), cakal (Canis aureus), kurt (Canis
lupus), sietlan (Hyeana hyeana), tilki (Vulpes vulpes) olmak tizere otgul ve etcil tiirler ele alnmugtir.
Seckil 4’de proje kapsaminda genetik olarak karakterize edilen bazi hayvanlar érnek olarak
verilmigtir. Belirtilen tiirlerin mtDNA, mikrosatellit DNA ve/ya Y-kromozomu olmak tzere
3 tip DNA isareti ile genotiplendirme ¢aliymalar gergeklestirilerek, genetik cesitlilik, tiir i¢i
gesitlilik ve tir-alt tir iligkisi aragtirlmistir. Ayrica, bu hayvanlarin hiicre ve DNA bankalar
olusturulmustur. Migteri kurum tarafindan DNA ve hiicre bankalarmin muhafazasi Ankara
Universitesine devredilmistir. DNA bankasi Ankara Universitesi'ne teslim edilmistir. ilgﬂi
universitede hiicre bankasi igin gerekli alt yap: olusturuldugunda hiicre bankasinin da teslimati
gerceklestirilecektir (Koban, 2010).
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1.3. Biyogesitlilik Calismalarinda Giincel Yaklasimlar

Diinya’da kaygi uyandirict hizda biyogesitlilik kayb1 yaganmaktachr. Ornegin, WWF Yasayan
Gezegen Raporu (2014)’nda 10 binden fazla omurgali poptlasyonunun (memeliler, kuslar,
baliklar, stiringenler ve amfibiler) izlenmesi sonucunda, bu popilasyonlarda 1970 - 2010
yillarinda %>52 oraninda dugts gergeklestigi belirlenmistir. Yagayan Gezegen Endeksi (2022)
1se, 1970 - 2018 yillarinda izlenen yaban hayati popiilasyonlarinda ortalama %69’luk bir distis
oldugunu gostermektedir. Diinya genelinde goriilen biyogesitlilik kaybinin en 6nemli nedenleri
arasinda habitat kaybi, kaynaklarin agirt kullanimy, istilact yabaner tirler, kirlilik, iklim degisikligi
gibi etkenler yer almaktadir. Biyogesitlilik kaybinin ontine gegebilmek icin, tek ve basit bir
¢oziimiin olmadigim kabul ederek, ¢oztimler tretilmeye cahisilmaktadir. Biyogesitliligin temel
6gelerinden biri olan genetik ¢esitlilik ele alindiginda; varolan genetik ¢esitliligi en hizh sekilde
belirleme ve koruma altina almak tizere her gecen gtin farkh teknolojilerin de kullanilmaya

baglandig gorillmektedir.

Giliniimiizde, mikrosatellit markdérleri gibi DNA isaretleri, genetik ¢esitlilik karakterizasyon
¢alismalarinin en giicli araglarindan biridir. Sadece popiilasyonun genetik ¢esitliginin analiz
edilmesinin yani sira, popiilasyonlar arasindaki genetik iligkilerin de ¢aligilmasi agisindan 6nem

tagirlar.

Son yillarda, yeni nesil dizileme (Next Generation Sequencing, NGS) teknolojisinin ortaya
¢ikigi, tiim genom dizilerinin ortaya konmasmi takiben, genomda yer alan tek niikleotit
polimorfizm (SNP) varyasyonlarinin kisa siirede elde edilmesine olanak saglamigtir. Elde edilen
SNP bilgileri ile sig1r, koyun ve tavuk gibi hayvanlara yonelik SNP ¢ipleri gelistirilerek, ticari
kullammma sunulmustur. Ciftlik hayvanlarinda bu cipleri kullanmak suretiyle tiim genomda

yayilan genetik varyantlar belirlemek mimkin olmustur (Eusebi vd., 2020).

Endemik, nesli tehlike altinda olan ve nesli titkenmig tiirlerin genom dizileri de NGS teknolojist
yardimiyla belirlenebilir hale gelmigtir. Ornegin, Amerikan mamutuna ait 50, 000 - 130, 000
yag araligindaki dis DNA 6rnegi kullanilarak mamutun genom dizisi ortaya gikarilmug, fillerin ve
mamutlarin evriminin daha iyi anlasilmasi i¢in kapsamli filogenetik ¢aliyma gerceklestirilmistir

(Rohland vd., 2010).

Cin’'in daglk bolgelerinde bambu ormanlarinda yagamlarim strdiren dev pandalar hem
temel besin kaynagi hem de dogal yagam alanlar1 olan bambu ormanlarinin giderek yok olmasi
nedeniyle, nesli tehlike altinda olan hayvan tiirlerinden biridir (Sekil 5). Li vd., (2010) Nature
Dergisi'nde yaymnlanan ¢ahigmalarinda nesli tehlike altindaki dev pandanm taslak genom

dizisini NGS teknolojisini kullanarak ortaya koymusglardir.
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Sekil 5. Nesli tehlike altinda olan panda (URL-1). (Fotograf: Sid Balachandran)

Kaplanlar ve yakin akrabalar: (Panthera) diinyanin nesli en tehlikede olan tiirlerinden bazilaridir.
Cho vd., (2013) yaptiklar bir calismada NGS teknolojisini kullanarak Amur kaplan (Sibirya
kaplani) (Sekil 6) tiim genom de novo dizisi ve yam sira beyaz Bengal kaplani, Afrika aslani,
beyaz Afrika aslani ve kar leoparinin genomik dizilerini ortaya koyduklarini belirtmislerdir.
Bu caliymada elde ettikleri genomlarin kargilagtirmali genetik analizleri ile biiyiik kedilerin
hiperetcil beslenmeleri ve kas gtigleri ile uyumlu molekiiler adaptasyonlar isaret edebilen
genetik imzalar bulduklarini ifade etmiglerdir.

Sekil 6. Nesli tehlike altinda olan Amur kaplan.

Gorildigi tizere, NGS teknikleri genetik ¢esitlilik parametrelerinin kapsaml ve tartigmasiz
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sekilde analizine olanak saglamistir. Tum genom dizilerinin ortaya konmasi ile segici veya
adaptif stireclerle ilgili parametreler daha dogru tahmin edilebilir hale gelmistir. Tim genom
dizileri sayesinde basit niikleotit degigikliklerinin yani sira kopya sayist degisikligi (CNV) gibi
diger polimorfizmler ortaya konabilmis, ciftlik hayvanlarinda ilgilenilen 6zellikle iligkili yeni
mutasyonlar kesfedilebilmig ve minor allel frekansli az rastlanan mutasyonlar tanimlanabilmistir
(Fernandez & Bennewitz 2018). Eski DNA ¢aliymalarinda biiyiik gelisme saglanmigtir. Ozgiin
DNA ekstraksiyonu, kiitiiphane hazirlama ve NGS teknikleri nesli titkenmig veya mevcut ¢iftlik
hayvamn tiirlerinin eski 6rnekleri ile yapilan genomik ¢aliymalar artirmigti. NGS, at (Librado
vd., 2017; Raudsepp vd., 2019), domuz (Frantz vd., 2019), koyun ve kecilerde (Alberto vd., 2018)
evcillestirmeden bu yana (insan tarafindan yonlendirilen) poptilasyon dinamiklerine benzersiz
g6z atilmasim saglamigtir (Ludwig vd., 2009). Eski DNAnin zamanla nasil pargalandigi tim
genom dizileme analizi ile daha anlagilir hale gelmistir (Briggs vd., 2010).

2. Sonug ve Tartisma

Giintimiizde biyogesitlilik kaybi baglica evrensel sorunlardan biri olup, dogal yagsam alanlarinin
bozulmasi, gida ve su gibi temel ihtiyaclarin temininde giiglitk gibi zorluklarin yani sira
ekonomik, sosyal ve kiiltirel bir takim sorunlari da beraberinde getirmektedir. Diinyada ve
ulkemizde biyocesitliligin belirlenmesi ve korunmasia yonelik uzun yillardir genis kapsamh
cahigmalar yiiriitiilmektedir. Ulkemizde ilgili Bakanlklarimiz sorumluluk bilinciyle ve taraf
olduklar1 anlagmalar, antlagmalar ve sézlesmeler ¢ercevesinde yiikiimluliikleri yerine getirmek
amactyla birtakim strateji ve eylem planlari gelistirmis olup, ¢ok sayida 6nemli projeye destek
vermeye devam etmektedir. Bu calismalarin bir kismi genetik cgesitliligin belirlenmesine
odaklanmig olup, genetik verilerden yararlanilmaktadir. Hayvan genetik kaynaklarimizin
ozellikle molekiiler markérler yardimiyla karakterize edilmesine yonelik ¢ok sayida caligma
mevcuttur. Son yillarda, yeni nesil dizileme gibi giincel genomik ve biyoteknolojik yontemlerin
hayvan biyogesitlilik ¢aligmalarina dahil edilmeye baslandigi gorilmektedir. Bu alandaki
caliymalar yeni teknolojilerle daha fazla desteklendiginde genetik ¢esitliligin korunmasina
yonelik daha hizh ve kapsaml tedbirler ahinmasi miimkiin olacaktir.
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