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C)zet

Kiiresel iklim degisikligi ve olasi olumsuz etkilerine kargt son yillarda tizerinde durulan
konulardan birisi de Bahge Bitkileri ile Tarla Bitkileri kapsaminda yetistirilen ve ticari degeri
yuiksek olan tiirlerin yakin genetik akraba turleridir. Yabani akraba tiirler tarimsal biyocesitlilik,
surdurilebilir tarim ve genel olarak gida givenligi i¢in énemli bir varliktir. Yabani akraba
tiirler beslenme kalitesi, zararhlara ve hastaliklara karg direng, kaynak verimliligi ve ekstrem
hava kosullarina uyum saglama gibi faydali 6zellikler igin genler icerebilir. Yabani akraba
tirler kaltir turleri ile karsilasunldiginda biyotik ve abiyotik stres faktorlerine karsi daha
dayanikli genetik kompozisyona sahiptirler. Yakin yabani akraba tiirler dogada kendi halinde
insanlar tarafindan herhangi bir kiltiirel uygulamaya tabi tutulmadan yetigen, 6zellikle bitki
islahcilarinin yeni cegsitler tiretmek icin kiltiire alinmig akrabalan ile melezlenebilecegi ¢ok
degerli materyallerdir. Bu tiirler kurakliga, soguga, hastalik ve zararhlara direncg gibi 6zellikler
gelistirerek vahsi dogada gelismeye devam etmektedirler. Ashinda yabani akraba tiirler tarimin
baslangicindan beri gida giivenligi kapsaminda kilturi yapilan bitkilerin verimini ve besin
kalitesini artirmak icin kullamlmiglardir. Giinimizde kaltiirii yapilan birgok Bahge ve Tarla
bitkisi dogada mevcut yabani akraba turleri arasindan yapilan seleksiyonlarla segilmis ve
kiiltire almmiglardar.

Anahtar Kelimeler
Yabani akraba tiirle; Hastalik ve zararblara dayanum, Genetik kompozisyon
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Abstract

One of the issues that have been emphasized in recent years against global climate change
and its possible negative effects is the wild genetic relatives of the cultivated species that are
grown within the scope of Horticulture and Field Crops and have high commercial value.
Wild relative species are an important asset for agricultural biodiversity, sustainable agriculture
and food security in general. Wild relative species may contain genes for beneficial traits such
as nutritional quality, resistance to pests and diseases, resource efficiency, and adaptability to
extreme weather conditions. Wild relative species have a genetic composition that is more
resistant to biotic and abiotic stress factors compared to cultivated species. Wild relative species
are very valuable materials that are grown in nature without being subjected to any cultural
application by humans, and especially plant breeders can hybridize with their cultured relatives
to produce new varieties. These species continue to thrive in the wild, developing traits such
as resistance to drought, cold, disease and pests. In fact, wild relatives have been used since
the beginning of agriculture to increase the yield and nutritional quality of cultivated plants
within the scope of food safety. Many Horticulture and Field plants cultivated today have been
selected and cultivated by selection among wild relative species existing in nature.

Keywords
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1. Yabani Akraba Tiirler ve Onemi

Diinya niifusunun 2050 yilina kadar 10 milyara yaklagacagi tahmin edilmekte olup, 2006 ile
2050 yillar1 arasinda gida ac¢iginin %50°den fazla olmasi beklenmektedir. Diger yandan, yabani
ot poptlasyonu artist ve ciddi hastalik ve zararh salginlarinin ve kuraklik streslerinin ortaya
¢ikmast gibi iklim degisikliginin artan sonuglari dinya capinda milyarlarca dolarlik mahsul
kayiplarina yol acacaktir (Raza vd., 2019; Ratnayake vd., 2021). Tarmu yapilan ve stratejik
6neme sahip tirlerde adaptasyon ve iyilestirme uygulanmazsa, iklim degisikligi nedeniyle
%25’ e varan verim kayiplar1 éngorilmektedir (IPCC, 2014). Bu nedenlerle tarima dayal
kiiresel enduistriler, gelecekteki gida talebini kargilama baskisi altinda olup mevcut iirtin genetik
cesitliligi bu beklentiyi kargilamak igin yeterli olmayabilir. Genom dizileme teknolojilerindeki
gelismeler ve 300°den fazla bitki tird i¢in referans genomlarin mevcudiyeti, tirin miktarinimn
tyilestirilmesinde 6nemli etkilerinin olabilecegini 6ngérmektedir. Bahce ve Tarla Bitkileri
kapsaminda degerlendirilen kultir bitkilerinin yabani akrabalarinda gizli ve zengin genetik

gesitlilik s6z konusudur.

Yabani akraba tiirler zararhlara ve hastahiklara kargi tolerans, kaynak verimliligi ve daha
degisken hava kosullaria uyum saglama veya beslenme kalitesi gibi ¢ok sayida faydali 6zellik
icin genler icerir. Yabani akraba tirler dogal genetik cesitliligi, mikrobiyota ile iligkili, daha
tiretken, besleyici ve dayanikh mahsul ¢esitleri gelistirmek ve ciftcilik sistemlerini gesitlendirmek

icin genig bir kaynaktir.

Sahip olduklar1 bu degerlerine ragmen, ¢ok cesitli yabani akraba tirler tehdit altindadir
ve Ornegin yogun tarim, kentlesme, kirlilik ve iklim degisikliginin etkilerinden kaynaklanan
baskilarla karsi kargiyadi. Aym zamanda, Yabani akraba tiirlerin islahta korunmast ve
kullanilmasi, ana mahsullerin 6nemli dlciide gerisinde kalmaktadir. Diinya’da 63 triinle
iligkili yaklagtk %30 takson i¢in germplazm giriginin olmadig1 ve yabani akraba tiirlerine ait
taksonlarin yaklagtk %95’inin genetik kaynak koleksiyonlarinda yeterince temsil edilmedigi
tahmin edilmektedir. Sonug olarak, var olan gesitlilik ve bu cesitliligin kiiltir ¢esitlerinin 1slahi

ve ciftcilikte tam olarak nasil kullamlabilecegi hakkinda bilgi eksiktir.

Yabani akraba tirlerin m-situ ve ex-situ korunmasin iyilestirmek ve bitki 1slahi ve tarimda
kullanimlarini artirmak icin daha sistematik ¢abalara ihtiyag vardir (Zair vd., 2021). Diinya
genelinde pek cogu tarimsal acidan 6énemli 6zellikler tagtyan nadir ve degerli yabani tiirleri
barindiran ¢ok sayida ex-situ ve in-situ kaynak vardir ve kullanicilarin bunlarin mevcudiyetinden
haberdar olmalar1 ¢ok 6nemlidir. Burada, gen bankalari, botanik bahceleri, milli parklar,
koruma noktalari ve yabani akraba tlirlere erigimlerine sahip envanterler gibi mevcut kaynaklar:
kesfetmek buiyiik 6nem tagimaktadir (Yu vd., 2021; Zair vd., 2021).
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Ayni zamanda, beslenme taleplerinin gliitensiz, bitki bazhi protein ve disik GI (glisemik
indeks) trtinlere dogru kaymasiyla diyetler degismekte (Gaikwad vd., 2020) ve sonug olarak,
bitki 1slah¢ilarinin hastalik direnci, kuraklik tolerans: ve verim iyilestirmeleri gibi agronomik
acgidan onemli 6zelliklere ek olarak, 6zel 1slah kapsaminda yeni 6zellikler gelistirmeleri i¢in acil
bir ihtiya¢ da vardir (Gasparini vd., 2021).

Yetigtiricilerin  gesitli bitki genetik kaynaklarma erigimini saglamak, cegitleri iyilestirme
yaklagimlarini kolaylagtirmak, hizlandirmak ve optimize etmek c¢ok 6nemlidir (Allaby vd.,
2019). Bitkilerin kiiltire alimmas: ve iiretimin az sayida cesitle devam etmesi genetik ¢esitlilikte
onemli azalmaya sebep olmustur (Papa ve Gepts, 2003; Mace vd., 2021). Kiiltir bitkileri ile
kargilagtirldiginda, yabani akrabalar arasinda muazzam bir genetik ¢esitlilik bulunmaktadir.
Ornegin fasulyede kiiltiire alimmus fasulye gesitlerinde gesitlik, sinirl cografi yapi ve popiilasyonlar
ve bolgeler arasinda ¢ok daha az farklilagma gosterirken, yabani fasulye popiilasyonunda
cografi olarak kisa mesafeli poptilasyonlar bile 6nemli genetik ¢esitlilik taggmaktadir (Papa ve

Gepts, 2003).

Tarla bitkileri kapsaminda yabani akraba tiirlere 6rnek olarak bugday’da yabani diploid kaplica
bugdayi, Triticum boeoticum; yabani gernik, I dicoccoides; Aegilops, arpa’ da, Hordeum spontaneum,
H. bulbosum, H. marinum ve H. murinum, yulaf’da Avena turleri ve cavdar’da (Secale tiirleri)
verilebilir. Yine tilkemizde mercimegin yabani tirleri Lens orentalis, L. migricans, L. ervoides, L.
montbretir, L. odemensis; bezelye’nin yabani ve gecit formlari bezelyenin birincil atasi, P humile; P
elatius ve nohut™un yabani atalar1 Cicer pinnatifidum, C. echinospermum, C. Bijugum ve C. reticulatum
yer almaktadir (Tan, 1999).

Bahce bitkileri kapsaminda sebzelerin pek ¢ogu Tirkiye orijinlidir. Yabani Brassica ttrleri
yaninda yabani turp, Raphanus raphanistrum, yabani kereviz, Apwum graveolens; yabani pancar,
Beta maritima ve diger Beta tirleri; yabani havug, Daucus tirleri; yabani roka Eruca tiirleri;
yabani marul, Lactuca tirleri ve yabani hardal, Sinapis tiirleri sebze veya salata bitkisi olarak
yaygin bir sekilde kullanilan yabani sebzelere 6rnektir (Tan ve Tagkin, 2009). Tirkiye’de, yerli
meyve agaglar: da bulunmaktadir. Kestane (Castanea sativa), zeytin (Olea europea) ve ceviz (fuglans
regia) gibi tiirler degerli genetik kaynaklardandir. Elma (Malus tiirleri), armut (Pyrus tiirleri) ve
erik (Prunus tirleri) meyvelerinin yabani akrabalart da Tirkiye’de bulunmaktadir (Gontlsen,
1986). Yabani Antep fistigr tiirleri, yabani findik Corylus tiirleri, yabani erik Prunus spinosa,
Pdivericata; yabani kizileik Cornus sanguinea, yabani armut Pyrus elaeagnifolia ve diger Pyrus tirleri
ve yabani badem Amygdalus tirleri Turkiye’de bulunan yabani meyve agaci formlarimin
orneklerdir. Vigne ve kiraz da yerli meyvelerdir. Bunlarin yabani tirleri 6zellikle de Tirkiye nin
Kuzeyinde goriilmektedir. Meyve agaglarmin bu yabani akrabalarinin ¢ogu, anag olarak da
kullanilabilmektedir. Yabani cilek, Fragaria ttrleri; yabani bogiirtlen, Rubus tiirleri gibi bagka
yabani meyve tirleri de bulunmaktadir (Ercisli, 2004).
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2. Yabani akraba tiirler ve bitki 1slahinda kullanima

Mevcut 1slah programlarina yabani akraba tiirlerin eklenmesi, verim artisi, biyotik ve abiyotik
sartlara direng ve beslenme kalitesinin iyilestirilmesine yonelik genetik ¢esitlilik ve segim
kaynagini 6nemli 6l¢tide genigletebilir. Yabani akraba tiir, bir tirtinle ayni cinse ait herhangi bir
takson olarak tamimlanabilir; ancak bu tanim, trtinlerle hem yakindan hem de uzaktan akraba
olan tirleri icermektedir (Maxted vd., 2006; Maxted ve Vincent, 2021). Daha dar bir tamimda
yabani akraba tiir, kiiltir akrabasi ile ayni cinsine aittir (Maxted vd., 2006; Perrino ve Perrino,
2020). Yabani akraba tiirlerin 1slahta 6zellikle hastalik ve zararli direncine kargt kullanmildig
alanlara bugday, piring, patates, domates, aygicegi, muz ve marul gibi bir dizi bagarih érnek
verilebilir. Yine bugday ve piringte verim artigi, abiyotik strese dayanim konusunda da piring,
domates, arpa ve nohut 6rnek olarak verilebilir (Hajjar ve Hodgkin, 2007). Yabani akraba
tirler ayrica piringte ideal bitki mimarisi ve yabani ot baskilama ile ilgili faydal 6zelliklere de
katkida bulunmugtur (Inagaki vd., 2021).

Yabani akraba tirler arasindaki yiiksek genetik cesitlilik, onlarca yillik kultiir tiirlerinin
evcillestirme ve yogun yetistirme siirecinde meydana gelen gen/genetik erozyon oranini
azaltmak i¢in de kullamlabilir (Schouten vd., 2019). Kiltiiri yapilan tiirlerde genetik ¢gesitliligin
yaklagtk %751 ge¢tigimiz yiizyilda kayboldugu tahmin edilmektedir (FAO, 1999; Khoury vd.,
2022). Genetik erozyon, arzu edilen agronomik 6zellikleri belirlemek i¢in se¢im kaynaklarin
sinirlayarak yetistiricileri kisitlar. Ornegin, ABD’de yetistirilen bezelyelerin %96’s1 sadece 9
¢esitten elde edilmigtir (Esquinas-Alcazar, 2005). Bu sinirh genetik havuz, dogal ve yapay secilim
icin cesitliligi énemli 6lgiide azaltacak ve degistirilmig ¢esitlerin hizli iklim degigikliklerine
ve yeni cevresel streslere kargi savunmasizhigini artiracaktir (Esquinas-Alcazar, 2005). Soya
fasulyesindeki yapilan genetik analizler, evcillestirme nedeniyle birey basina ortalama gen
sayisinda bir azalma oldugunu ortaya gikarmustir (Bayer vd., 2022). Yabani akraba tiirler ile
kargilagtirlldiginda modern cesitlerde orantisiz sekilde yiiksek seviyelerde biyotik ve abiyotik
stres genleri kaybolmustur (Liu vd., 2020). Bu nedenle, 1slah programlarinda yabani tiirlerin
kullanilmasi, erozyonun neden oldugu kaybolan cesitliligi geri kazanmak ve trtinler arasindaki
gesitliligi artirmak ic¢in kullanilabilir. SNP dizi analizi, ticari domates cesitleri (Kuzeybati
Avrupa’dan) arasindaki genetik ¢esitlilik, yabani akrabalardan bircok hastalik direnci geninin
ticari gegitlere aktarilmast ile 7 yilda sekiz kat artig gstermistir (Schouten vd., 2019).

3. Gida giivenligi ve yabani akraba tiirler

Yabani akraba tirler ozellikle kirsal alanlarda yasayanlar icin 6nemli bir besin kaynagidir.
Insanhk tarihi boyunca biitiin medeniyetlerde kirsal topluluklarin beslenme ihtiyaclarim
kargilayarak insan saghgimin iyilegtirilmesine 6nemli 6l¢iide katkida bulunmakta, gecim, ev
gida giivenligi ve ekolojik stirdiirtlebilirlik konusunda da katk: saglamaktadir. Yabani akrabalar
besleyici 6zelliklerinin yami sira, geleneksel tipta da kullamilmaktadir. Ozellikle diinyanin
farklh alanlarinda daha ¢ok ormanlarda bulunan bu bitkiler gida, ilag ve kereste olarak da
nesillerden beri kullamlmaktadir. Bagka bir ifadeyle diyetin dengelenmesi, gizli aclik, yetersiz
beslenme ve mikro besin eksiklikleri sorunu ekseninde eksik besinleri saglayarak onemli katk
saglamaktadirlar.
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Bitki genetik kaynaklar1 arasinda 1slah edilmis cesitler, yerel cesitler, isimsiz genotipler, yabani
akraba tirler yer almakta olup, 6zellikle yabani akraba tiirler kiiltiire alinmig akraba gesitlerle
yakindan iligkili olup, slahgilar igin biiyiik degere sahiptirler. Ozellikle arazi kullanimi ve
tarimsal uygulamalarin neden oldugu genetik ¢esitlilik kaybi, bitki genetik kaynaklarimin
aragtirilmasi ve toplanmasi icin buyik ¢aba harcanmasina neden olmustur (Brozynska vd.,

2016; Contreras-Toledo vd., 2018; Berny vd., 2020).

Son 30 yilda, biyogesitlilik, koruma ve genetik erozyonla ilgili artan endiselerin bir sonucu
olarak bitki genetik kaynaklarinin énemi daha belirgin hale gelmistir. Kiiresel gida tretimi
ve gida giivenligi, insanhgin gelecegi icin hala biiyiik bir zorluk teskil etmektedir. Bu nedenle
bitki genetik kaynaklarinin gelecek nesiller i¢in glivence altina alinmasi sadece gelismekte olan
tlkelerde degil, tiim dinyada bir 6ncelik haline gelmigtir (Ariani vd., 2018; Arora vd., 2019;
Berny vd., 2020; Abdallah vd., 2021; Bohra vd., 2022).

4. Yabani Akraba Tiirler, Biyogesitlilik ve Korunmasi

Biyogesitlilik, ekosistemlerin insanhgin refahi kapsaminda gerekli olan yasam destek siirecini
desteklemek icin yabani akraba turlerinin etkin kullanimi ve korunmas: yaklagimi tizerine
kuruludur. Bu nedenle hedeflenen kilttr tiirlerinin yakin yabani akrabalarinin etkili ve verimli
yerel, ulusal ve kiiresel anlamda yerinde koruma (in situ) ve kullanim stratejileri insanlik igin

bliyik 6nem tagimaktadir (Brehm vd., 2008; Landucci vd., 2014; Fielder vd., 2016).

Uluslararas: 6l¢ekte bu koruma stratejileri ii¢ alanda yerel kurumlarin ve paydaslarn katilin
ve gliclendirilmesi yoluyla saglanabilmektedir:

1. Kiltur bitkilerinin yabani akrabalarinin koruma durumunun ve muhtemel tehditlerinin
belirlenmest

2. Oncelikli alanlarda kiiltiir bitkilerinin yabani akrabalarimi en uygun maliyetle korumaya
yonelik yonetim yaklagimlar:

3. Yerel halkin kendi ihtiyaglar icin kilttr tiirlerinin yabani akrabalarmi izlemek icin
kullanabilecegi ve politika yapicilarin bunlarin korunmasi ve stirdtrilebilir kullanimm
i¢in miidahaleleri tamimlamak i¢in kullanilabilecegi uzun vadeli gostergeler ve risk esik
seviyeleri gelistirmek.

Biyogesitliligi siirdiirmek ve gelistirmek icin yerinde/disarida kaynaklari bagarih bir sekilde
olusturmak icin, ilkeler bilinen tiim bitki taksonlarmin bir envanterini olusturmahdir. Bu
envanterler, yabani akraba tiirler gibi kritik taksonlarin tanimlanmasi i¢in bir 6n kaynagi
olusturacaktir (Teso vd., 2018; Allen vd., 2019; EI Mokni vd., 2022). Her ulus icin dahili bir
envanter yuriitmek énemli olmakla birlikte, yabani akraba taksonlarim olugturmak icin tarafsiz
bir kuresel 6lgekli envanter de kritik 6neme sahiptir. Vincent vd., (2013), orijinal olarak, 37
familya ve 108 cins arasinda bélinmiusg toplam 1667 taksondan olusan 6nemli yabani akraba
tur taksonlariin kiiresel bir envanterini olusturmustur. Bu envanterler, ‘canli’ bir yabani akraba
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tur veri bankasini temsil ettikleri i¢in yerinde/disarida korumanin temelini olusturur. Bununla
birlikte, bu taksonlar gergekten vahsi olduklarindan, gelismeye devam edeceklerdir ve bu tir
envanterler, numune alma ammndan itibaren poptlasyonun yalmzca anhk bir gériintiisiini
temsil ettiginden ve envanterleri gincellemek icin yinelenen 6rnekleme gereklidir.
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