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Ozet

Son yillarda “omik” denilen tekniklerin kullanilmasiyla biyolojik verilerin elde edilmesinde bir
patlama meydana gelmistir. Literatiirde artik bircok farkli omik teknolojisi yer alirken, en sik
kullanilan omikler; genomik, transkriptomik, proteomik ve metabolomiktir. Transkriptom, bir
hiicredeki, bir hiicre popiilasyonundaki veya bir organizmadaki belirli bir gelisim agamas1 veya
fizyolojik durum i¢in genom tarafindan herhangi bir zamanda tiretilen tim RNA molekiillerinin
tam bir seti ve bunlarin miktaridir. Transkriptomik, belirli bir zaman noktasinda ve belirli bir
biyolojik durumda transkriptomun cesitli faktorlere gore nasil degistigini belirleyen yiiksek
verimli bir teknoloji olarak kabul edilir. Transkriptom c¢alismasi, genomun fonksiyonel
elemanlarini anlamak ve hiicrelerin molekiiler bilesenlerini ortaya g¢ikarmak icin gereklidir.
Guntimiizde transkriptomik, RNA dizileme (RNA-Seq) yontemlerinin hizli gelisimi nedeniyle
uluslararas: bilimsel ilginin 6n saflarinda yer almaktadir. Transkriptomiklerin temel amaci
oncelikle; mRNA’lar, kiiciik RNA’lar gibi kodlamayan RNA’lar d4hil olmak tizere tiim transkript
tiirlerinin aciklanmasi, genlerin transkripsiyonel yapisinin belirlenmesi ve farkli kosullar altinda
her bir genin farkli ekspresyon seviyelerinin belirlenmesi gibi transkriptomun kesin ve kapsaml
karakterizasyonudur. Genel olarak, transkriptom analizinin amaci, farkli kosullar arasinda farkl
sekilde ifade edilen genleri tanimlayarak, kosullarla iligkili genlere veya yolaklara yeni bir anlay1s
kazandirmaktir. Bu béliimde, gelecek vadeden transkriptomik teknolojisi hakkinda temel bilgiler
anlatilmisgtir.
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Abstract

In recent years, an explosion has occurred in the acquisition of biological data through the use of
so-called ‘omics’ techniques. Whilst many different omics technologies are now featured in the
literature, the most frequently used omics are genomics, transcriptomics, proteomics and
metabolomics. A transcriptome is the complete set and quantity of all RNA molecules produced
by the genome at any given time for a particular developmental stage or physiological state in a
cell, a population of cells, or an organism. Transcriptomics is regarded as a highthroughput
technology concerned with determining how the transcriptome changes with respect to various
factors at a certain time point and at a given biological state. The study of the transcriptome is
essential for understanding the functional elements of the genome and revealing the molecular
constituents of cells. Nowadays, transcriptomics have come to the forefront of international
scientific attention due to the rapid development of RNA-sequencing (RNA-Seq) methods. The
key aim of transcriptomics is precise, comprehensive characterization of the transcriptome; the
annotation of all species of transcript, including mRNAs, non-coding RNAs, such as small RNAs,
the determination of the transcriptional structure of genes, and the quantification of differential
expression levels of each transcript under different conditions. Generally, the goal
of transcriptome analysis is to identify genes differentially expressed among different conditions,
leading to a new understanding of the genes or pathways associated with the conditions. This
chapter provides fundamental information into the promising technology of transcriptomics.
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